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Fehérjék viselkedéese — mit lat a multinukledris NMR spektroszkopia?

Bodor Andrea
ELTE Kémiai Intezet, Szerkezeti Kémia es Biologia Laboratorium
abodor@chem.elte.hu

Napjainkban a modern NMR spektroszkopia az olyan interdiszciplinaris teriileteken is
eroteljesen hodit, mint a szerkezeti biologia vagy enzimologia. A korszert késziilékeknek
¢s modszereknek koszonhetéen olyan kérdések megvalaszoldsara nyilik napjainkban
lehetdség, mint a fehérjék térszerkezete, azok oldatbeli mozgékonysaga, a fehérje-ligandum
kolcsonhatasok és kotohelyek atomi szintli azonositasa, stb.. Egy ilyen vizsgalatsorozatra jo
példa a dinein konnyli lancanak (Dynein Light Chain; DLC) kotddése az V-6s miozin
egyik doménjéhez. Ebben az esetben arra kerestik a valaszt, hogy pontosan mely
aminosavak is vesznek részt a kolcsonhatisban a fehérje illetve a peptid-ligandum
oldalar6l? Azt kivantam koriiljarni, hogy melyik NMR aktiv mag (‘H, “C vagy "N)
felhasznalasaval juthatok a legegyszerlibben a fontos informaciokhoz. Vizsgaltuk tovabba,
hogy a nukleotid rendszerek tanulméanyozéasa soran hogyan alkalmazhato hatékonyan a *'P-
MR spektroszkopia. Az utobbi eljaras segitségével a dUTPaz enzim altal katalizalt dUTP
hidrolizis mechanizmusénak atomi részleteit kivantam leirni, illetve azt hogy az enzimhez
gyakran kotott fémionnak (pl. Mg2+) pontosan mi is a szerepe?

Eléadasomban ilyen és hasonl6 kérdésekre kapott valaszokrol fogok beszamolni.
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